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Reutilizacion de datos en la
Investigacion biomedica

Ferran Sanz
Programa de Investigacion en Informatica Biomedica (GRIB)
Instituto hospital del Mar de investigaciones Médicas (IMIM)
Univeridad Pompeu Fabra, Barcelona
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“Big Data” biomédico
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“Big Data” biomédico
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“Big Data” biomédico

Millones de HCE pueden ser =~
reutilizadas para investigacion s
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“Big Data” biomédico

Estimacion del volumen mundial de
imagenes médicas en 2020: 35 ZB
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“Big Data” biomédico
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“Big Data” biomédico

20+ millones de publicaciones
cientificas en PubMed®, y
700,000+ se incorporan cada ano
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“Big Data” biomédico

En Mayo de 2015, el European Genotype-
Phenotype Archive (EGA) almacenaba
ya 1.8 PB de datos “omicos” humanos
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“Big Data” biomédico

R ChEMBL: 11K dianas; 1.5M
“| compuestos; 14M actividades
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“Big Data” biomédico

No hay que olvidar la informacion
relacionada con la salud en las
redes sociales (Web 2.0)
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Integracion de informacion biomedica heterogénea para obtener
una vision mas completa de las enfermedades y de sus terapéuticas

INTEGRATIVE
STRATEGIES
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Integracion de informacion biomedica heterogénea para obtener
una vision mas completa de las enfermedades y de sus terapéuticas
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A DisGeNET .. .oo ~

OpenPHACTS

* Recurso exhaustivo sobre asociaciones entre genes y
enfermedades (alrededor de medio milldn)

* Integra informacion extraida de bases de datos publicasy de la
literatura cientifica mediante mineria de textos (mas del 80%)

* Disponible liboremente en: hitp://ibi.imim.es/DisGeNET

Database, 2015, 1-17 7 o
DH.TH.B.HS.E doi: 10.1 092/11 aat:Easer av028

Database tool (]

Database tool

DisGeNET: a discovery platform for the
dynamical exploration of human
diseases and their genes

Janet Piﬁero1, Nuria Queralt-Rosinach1, Alex Bravo1, Jordi Deu-Pon51,
Anna Bauer-Mehren?, Martin Baron?®, Ferran Sanz' and
Laura l. Furlong™*
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http://ibi.imim.es/DisGeNET
http://ibi.imim.es/DisGeNET
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Analisis de redes para estudiar las
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Grosdidier et al. Respiratory Research 2014, 15:111
http://respiratory-research.com/content/15/1/111

RESPIRATORY
RESEARCH

RESEARCH Open Access

Network medicine analysis of COPD
multimorbidities

Soléne Grosdidier', Antoni Ferrer’, Rosa Faner®, Janet Pifiero’, Josep Roca®, Borja Cosio’, Alvar Agusti™”,
Joaquim Gea®, Ferran Sanz' and Laura | Furlong'

Ferran Sanz . GRIB (IMIM-UPF) 16

innovative
efpna - ml/\mﬁ.ga'.ﬂfé



Analisis de redes para estudiar las
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Clinical diseasome Molecular diseasome
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iMuchas gracias por su atencion!

http://qrib.upf.edu
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