Analisis masivos de datos y reutilizacion de
datos para la investigacion biomedica:
experiencias concretas

Ferran Sanz

La Plataforma Tecnoldgica Espafiola Medicamentos Innovadores cuenta
con apoyo del Ministerio de Economia, Industria y Competitividad


http://www.mineco.gob.es/

2017

Biomedical Big Data

/

Biomedical
literature

Social media

Clinical data

Drugs & other

chemicals

Ferran Sanz — GRIB (IMIM-UPF)

(EHR)

‘omics

information



2017

Ejemplos de proyectos de Big Data

Ejemplos de proyectos IMI relacionados con el Big Data:

 EMIF: Plataforma para la (re)utilizacion de datos clinicos en la
iInvestigacion biomeédica.

« Open PHACTS: Descubrimiento de conocimiento en el I+D
farmaceéutico mediante la aplicacion de la tecnologia de la web
semantica.

« eTOX: Prediccion de la toxicidad de medicamentos mediante
analisis integrado de casuistica acumulada en la industria
farmaceéutica (continuidad y extension a través de eTRANSAFE)

Otros proyectos europeos (H2020) sobre el tema:

 EU-ADR: Deteccion de efectos adversos mediante analisis masivo
de historias clinicas y sustanciacion bioinformatica.

« MedBioinformatics: Aplicaciones bioinformaticas para la
iInvestigacion traslacional y la practica clinica.

 ELIXIR-EXCELERATE: Infraestructura Europea de datos en

ciencias de la vida. Ferran Sanz — GRIB (IMIM-UPF)
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InSite Platform (real world data driven

clinical trial design and execution)
http://es.slideshare.net/PatrickBasanez/info-
sheet-champion-programme
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Exploitation of the Biomedical Big Data in pharmacovigilance
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Exploitation of the Biomedical Big Data in pharmacovigilance
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Workflows for signal substantiation
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Workflows for signal substantiation

Genetic variants
infuencing
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Knowledge discovery by information linkage

From Bauer-Mehren A, Bundschus M, Rautschka M, Mayer MA, Sanz F, Furlong LI. PLoS One 2011; 6(6): 20284
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» Un recurso integral de informacion sobre las asociaciones
entre genes y enfermedades humanos.

e Integra informacion de bases de datos disponibles
publicamente y de la literatura cientifica mediante la mineria
de textos.

e DisGeNET v4.0 (Junio 2016) contiene 429.036
asociaciones gue involucran 17.381 genes y 15,093
enfermedades y fenotipos

 Disponible libremente en: hitp://www.disgenet.org
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DisGeNET version 4.0: Top scoring genes for Major Depression

Number
of
diseases

DisGeNET
score

Number of | Number of

SLC6A4
TPH2
HTR2A
PCLO
CRHR1
CYP2D6
FKBP5
SP4
GRM7
GNAI3

374
89
222
20
118
316
78
16
32

0.236
0.211
0.155
0.130
0.127
0.127
0.126
0.125
0.123
0.122

0.411
0.548
0.463
0.696
0.531
0.428
0.563
0.739
0.666
0.812

0.852
0.667
0.778
0.333
0.778
0.852
0.814
0.296
0.444
0.296
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Phospholipase C-beta-1 -
Serine racemase - DisGeNET in

Catechol O-methyltransferase - Linked Open Data

GABA transporter 1 -
Metabotropic glutamate receptor 3
Nitric-oxide synthase, brain -

Dopamine D4 receptor -

%)
% Serine/threonine-protein kinase AKT -
% Dopamine transporter -
|c_"c's Dopamine D3 receptor -
Serotonin 2a (5-HT2a) receptor -

Glycogen synthase kinase-3 beta -

Serine/threonine-protein kinase mTOR 1
Serotonin transporter -
Cannabinoid CB1 receptor 1

Dopamine D2 receptor 1
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iMuchas gracias por su atencion!

http://grib.upf.edu
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